most the same alanine (11.2%) and leucine (9.1%) codon usage. The frequent use of arginine codons in pTi-SAKURA probably indicate the abundant supply of arginine from plant crown galls in the form of nopaline. Termination codon usage in pTi-SAKURA is summarized as follows: the plasmid's genes used 52% UGA, 25% UAG and 23% UAA as termination codons while the chromosomal genes used 74% UGA, 16% UAG and 11% UAA. tiorfl*** tiorf2 tiorf3 tiorf4 tiorf5 tiorf6 tiorf7 tiorf8 tiorf9 tiorflO tiorfl1 tiorfl2 tiorfl3 tiorfl4 tiorfl5 tiorfl6 tiorfl7 tiorfl8 tiorfl9 tiorf20 tiorf21 tiorf22 tiorf23 tiorf24 tiorf25 tiorf26 tiorf27 tiorf28 tiorf29 tiorf30 tiorf31  tiorf32 tiorf33  tiorf34 tiorf35 tiorf36 tiorf37  tiorf38  tiorf39  tiorf40 tiorf41  tiorf42 tiorf43  tiorf44 tiorf45  tiorf46 tiorf47 tiorf48  tiorf49 tiorf50 tiorf51  tiorf52 tiorf53  tiorf54 tiorf55  tiorf56 tiorf57 tiorf58  tiorf59 tiorf60 tiorf61  tiorf62 tiorf63  tiorf64 tiorf65 tiorflOl tiorfl02 tiorfl03 tiorfl04 tiorfl05 tiorfl06 tiorfl07 tiorfl08 tiorfl09 tiorfllO tiorflll tiorfll2 tiorfll3 tiorfll4 tiorfll5 tiorfll6 tiorfll7 tiorfllS tiorfll9 tiorfl20 tiorfl21 tiorfl22 tiorfl23 tiorfl24 tiorfl25 tiorfl26 tiorfl27 tiorfl28 tiorfl29 tiorfl30 tiorfl31 tiorfl32 tiorfl33 tiorfl34 tiorfl35 tiorfl36 tiorfl37 tiorfl38 tiorfl39 tiorfl40 CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS U'l'K repeat-unit 185672-186337 186844-188247 188587-190854 191551-192273 192789-193349 193832-194455 195445-196686 197026-197050 197196-198258 198306-199388 199465-200439 200487-201905 201902-202195 202192-203310 203919-205955 205959-1435** + 5 X CD *tiorf indicates an ORF of pTi-SAKURA. Coding sequences were taken to be ORFs if they were predicted by GeneMark analysis and similar to those in databases in both length and homology. Even non-hit sequences were taken to be ORFs if they were longer than 80 codons and had promoter and ribosome-binding-like sequences, (see ref. 4 in detail) **The functional product with additional information is shown in parenthesis. ***tiorfl95 is located over the starting coordinate A, which is the 5'-protruding end base by EcoRl cleavage site (see Fig. 1 ). 
CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS UTR UTR CDS CDS rep-origin CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS

CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS
CDS CDS CDS CDS UTR CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS UTR CDS CDS CDS CDS CDS UTR CDS CDS CDS CDS CDS CDS UTR CDS
CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS rep-origin CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS CDS
-tms2 + tmsl + tmr + 6a -6b -nos RB -ocd -odh -arc -noxA -HG -noxB + hyuA-h ! + hyuB-h
